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всего, используется полной системой рестрикции I типа (JFY74_02635 – JFY74_02645). Типичный для 
систем I типа «разделенный» мотив в соответствии с анализом пакета Tombo имеет нетипичный ха-
рактер метилирования: оба метилируемых остатка аденозина расположены в одной половине сайта 
узнавания. Поиск в базах данных NCBI гомологичных субъединиц специфичности выявил всего во-
семь частичных гомологов (только одного из двух субстратраспознающих доменов), что подчеркивает 
уникальность системы рестрикции I типа штамма 2A.

Консенсусные последовательности мишеней метилаз P. carotovorum 2А: 
а – JFY74_02635 (система типа I); б – метилаза Dam (JFY74_19045);  

в – JFY74_00755 (система типа II, но с генами системы рестрикции типа IV в опероне). 
Метилированные нуклеотиды отмечены звездочками

Consensus sequences of methylase targets of P. carotovorum 2A: 
a – JFY74_02635 (type I system); b – Dam methylase (JFY74_19045);  

c – JFY74_00755 (type II system, but in the operon with genes of the type IV restriction system). 
Methylated nucleotides are marked with asterisks


