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Т а б л и ц а  3
Таксоны в составе кишечного  

микробиома пациентов, доля которых  
была повышена у пациентов с РТПХ (FDR << 0,01)

Ta b l e  3
Taxa of the patients’ intestinal microbiome,  
which show increased relative abundance  

in patients with graft-versus-host disease (FDR << 0.01)

Таксон Значение 
log2FoldChange 

Proteobacteria 3,72
Actinomycetaceae 3,01
Streptococcaceae 4,47
Streptococcus 3,44

Семейство Actinomycetaceae в микробиоме пациентов без РТПХ составляло до 0,48 % прочтений с ме-
дианой 0,02 %, в то время как у пациентов с РТПХ на данный таксон приходилось от 0,01 до 0,94 % 
с медианой 0,06 % (см. рис. 4). Стоит отметить, что полученные авторами результаты противоречат 
ряду исследований, продемонстрировавших уменьшение доли бактерий семейства Actinomycetaceae 
у пациентов с оРТПХ [33]. В то же время показано, что высокое содержание в микробиоме бактерий 
γ-Proteobacteria положительно коррелирует со смертельным исходом, а высокая относительная числен-
ность бактерий Lachnospiraceae и Actinomycetaceae – с благоприятным исходом ТГСК [3]. За время 
наблюдения летальный исход зафиксирован у 6 пациентов, однако ни у одного из них смерть не была 
связана с развитием РТПХ.

Доля прочтений, приходящихся на семейство Streptococcaceae, у пациентов без РТПХ колебалась 
от 0,10 до 4,71 % с медианой 0,98 %, а у пациентов с РТПХ – от 0,14 до 81,79 % с медианой 8,19 %. На род 
Streptococcus у пациентов с РТПХ приходилось от 0,09 до 79,39 % с медианой 6,56 % (см. рис. 4). Доми-
нирование стрептококков в составе микробиоты пациентов после трансплантации является достаточно 
распространенным и считается одной из наиболее частых причин инфекций кровотока после ТГСК [34].

Рис. 4. Различия в представленности отдельных  
таксонов бактерий в кишечном микробиоме пациентов  

без РТПХ и пациентов с РТПХ
Fig. 4. Differences in given taxa abundance in patients  

with and without graft-versus-host disease


