
Экспериментальная биология и биотехнология. 2023;3:34–46
Experimental Biology and Biotechnology. 2023;3:34–46

40

Т а б л и ц а  2
Количество выявленных аллелей в исследованных выборках  
и показатели информативной ценности локусов тест-системы

Ta b l e  2
The number of identified alleles in the samples  

and polymorphism information content of the loci of the test system

Локус

Выборка  
дикой морфы  

лисицы обыкновенной

Выборка  
фермерской морфы  

лисицы обыкновенной
NA PIC NA PIC

FH2001 13 0,848 5 0,408
FH2010 5 0,563 6 0,456
FH2309 7 0,669 3 0,394
FH2328 11 0,833 8 0,722
FH2361 12 0,757 6 0,190
FH3241 15 0,830 8 0,400
Nyct11 7 0,352 3 0,150
Pez16 16 0,894 8 0,633
V602 14 0,864 10 0,622
Среднее  
значение 11,11 0,734 6,33 0,442

П р и м е ч а н и е. Используемые обозначения: NA – количество выявлен
ных аллелей в локусе; PIC – показатель информативной ценности локуса.

Более низкое аллельное разнообразие в выборке фермерской морфы может указывать на наличие 
инбридинга вследствие искусственного отбора и генетического дрейфа, который в ряде случаев приво-
дит к существенному снижению разнообразия [34]. Мутационный процесс противодействует дрейфу, но 
ввиду жесткой направленности отбора при разведении пушных животных с определенными фенотипиче-
скими характеристиками сложно добиться равновесия генетических процессов вследствие элиминации 
из разведения особей с выявленными мутациями в том или ином признаке. Оптимальные параметры 
генетического разнообразия аллельных профилей отмечены в выборке дикой морфы, что свидетельствует 
о естественном развитии и наличии мутационно-дрейфового равновесия в природной популяции. 

Рис. 3. Характеристика полиморфизма локусов тест-системы  
в выборках дикой (Wild) и фермерской (Farm) морф лисицы обыкновенной  

(Na – среднее число выявленных аллелей; Ne – среднее число эффективных аллелей на локус;  
Na freq > 5 % – среднее число аллелей с частотой встречаемости более 5 %;  

No privat – число уникальных для выборки аллелей)
Fig. 3. Characterisation of the polymorphism of the test system loci  

in samples of wild (Wild) and farm (Farm) morphs of the red fox  
(Na – average number of identified alleles; Ne – average number of effective alleles per locus; 
Na freq > 5 % – average number of alleles with a frequency of occurrence of more than 5 %;  

No privat – the number of alleles unique for the sample)


