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Результаты кластерного анализа согласуются с результатами анализа PCоA, который также пока-
зывает четкую дифференциацию выборок дикой и фермерской популяций (рис. 5). С использованием 
предложенных локусов, как и в случае с кластерным анализом в программе Structure, отмечаются 
генетическая гомогенность и высокая консолидированность обеих выборок, что указывает на ис-
тинную дифференциацию дикой популяции лисицы обыкновенной и содержащихся на зверофермах 
животных этого вида.

Таким образом, полученные результаты свидетельствуют об отсутствии генетической интрогрессии 
между фермерской и дикой популяциями лисицы обыкновенной в Беларуси.

Заключение
В ходе проведенных экспериментов отобраны 12 STR-локусов и 2 локуса половой принадлежности, 

которые обладают приемлемыми характеристиками в исследовании ДНК особей лисицы обыкновен-
ной, содержащихся на зверофермах и обитающих в природной популяции. Проведена оценка полимор-
физма локусов, а также подтверждены тандемная структура аллелей локусов и отсутствие нуль-аллелей 
при генотипировании. Отмечено мономорфное проявление 3 локусов с размерами аллелей, отличными 
от таковых у других видов семейства псовых, что позволяет использовать эти локусы в качестве внут
реннего контроля видовой принадлежности исследуемых образцов. 

Согласно результатам генетико-статистического анализа массива генотипов образцов лисицы обык-
новенной все локусы наследуются независимо и, за исключением 1 локуса, соответствуют равновесию 
Харди – Вайнберга. Показано, что выборка дикой популяции лисицы обыкновенной представляет со-
бой единый генетический кластер без примеси генов фермерских животных. Это свидетельствует об 
отсутствии генетической интрогрессии между фермерской и дикой популяциями лисицы обыкновен-
ной в стране. 

На основе проведенного исследования разработаны методические материалы по ДНК-идентификации 
лисицы обыкновенной [40], которые успешно применяются в экспертной практике при расследовании 
фактов незаконной охоты, нападения животных и других правонарушений в Республике Беларусь.
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Рис. 5. Диаграмма результатов анализа PCоA на основе матрицы FST  
для выборок дикой (Wild) и фермерской (Farm) морф лисицы обыкновенной

Fig. 5. Diagram of the results of PCoA analysis based on the FST matrix  
for samples of wild (Wild) and farm (Farm) morphs of the red fox


