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к  поддержанию слабокомпактизованного состояния хроматина и  пониженного метилирования ДНК 
в большинстве таких участков.

Остальные данные – это преимущественно пики, выявляемые методом иммунопреципитации хро-
матина (СhIP-Seq) с антителами, связывающими те или иные белки хроматина. В частности, метили-
рованные или ацетилированные формы гистонов или белки, имеющие сродство к неметилированным 
CpG-островкам (этот анализ называется BioCAP). Также, исходя из особенностей конкретных клеточ-
ных линий, были использованы антитела к продуктам гибридных онкогенов, образующихся вследствие 
специфических хромосомных транслокаций. Эти белки, как было сказано выше, функционируют как 
транскрипционные факторы, способствуя ацетилированию (в  случае белка KMT2A-AFF1 в  линии 
SEM) или деацетилированию (в случае белка RUNX1-RUNX1T1 в линии Kasumi-1) гистонов.

Рис. 1. Количественное распределение детектированных сплайсинговых событий  
по типам альтернативного сплайсинга для линий Kasumi-1 (а) и SEM (б): 

EEJs – экзон-экзонные стыки; Alt5′ss – альтернативный 5′-сайт сплайсинга;  
Alt3′ss – альтернативный 3′-сайт сплайсинга; CE – пропуск кассетного экзона; RI – сохраняемый интрон;  

AltFE – альтернативный первый экзон; AltLE – альтернативный последний экзон
Fig. 1. Distribution of the detected splicing events according to types of alternative splicing 

for Kasumi-1 cell line (a) and for SEM cell line (b); 
EEJs – exon-exon junctions; Alt5′ss – alternative 5′ splice site;  

Alt3′ss – alternative 3′ splice site; CE – skipped cassette exon; RI – retained intron;  
AltFE – alternative first exon; AltLE – alternative last exon

Рис. 2. Распределение канонических и альтернативных событий сплайсинга  
по уровню экспрессии в клетках линий Kasumi-1 (а) и SEM (б): 

1 – канонические экзон-экзонные стыки; 2 – альтернативные экзон-экзонные стыки
Fig. 2. Distribution of canonical and alternative splicing events  
by expression level in the cell lines Kasumi-1 (a) and SEM (b):  

1 – canonical exon-exon junctions; 2 – alternative exon-exon junctions


