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Анализ экспрессии гетерологичного гена в трансгенных растениях табака. Постановку реакции об
ратной транскрипции (ОТ-ПЦР) и РВ-ПЦР можно назвать одним из ключевых этапов изучения влияния 
бактериального acdS-гена на трансгенные растения в условиях абиотического стресса. Следует учесть 
и тот факт, что уровень транскрипционной активности acdS-гена будет определяться местом его интег
рации в хромосому. Другой механизм регуляции транскрипционной активности целевого гена может за-
ключаться в наличии внутренних систем интерференции у растений [3; 12].

Выделенная клеточная РНК выступала матрицей при построении кДНК. Полученную кДНК исполь-
зовали при постановке ОТ-ПЦР (рис. 2) со специфическими праймерами к acdS-гену и специфическими 
праймерами к референс-гену Ef-1a. В качестве положительного контроля были взяты рекомбинантная 
плазмида pBI121/acdS-B37 и GAPDH-ген домашнего хозяйства, предоставленный вместе с набором для 
построения кДНК, в качестве негативного контроля – пробы, не содержащие обратной транскриптазы.

Для постановки РВ-ПЦР использовались пробы, содержащие синтезированную ранее кДНК транс-
генных растений табака, выращенных в условиях описанного абиотического стресса. Негативным конт
ролем выступали пробы, не содержащие ревертазы. В качестве референсного гена был взят ген домаш-
него хозяйства Ef-1a. 

На рис. 3 и 4 представлены результаты анализа уровня экспрессии бактериального acdS-гена в транс-
генных растениях табака первого поколения (N. tabacum T1), выращенных в условиях загрязнения почвы 
хромом (30 мг/кг) и засоления почвы (200 ммоль/л NaCl). Аналогичные результаты были получены при 
загрязнении почвы солями меди (15 мг/кг) и свинца (30 мг/кг).

Рис. 2. Продукты ПЦР на матрице кДНК: 
1–3, 11, 12 – фрагменты (∼ 1000 п. н.), соответствующие acdS-гену (1 – Cu2+; 2 – Cr6+; 3 – Pb2+;  

11, 12 – 200 ммоль/л NaCl); 4, 7, 13, 20 – 1 kb DNA Ladder; 5, 19 – pBI121/acdS-B37;  
6, 14, 15 – негативный контроль; 8–10, 17, 18 – фрагменты (∼ 500 п. н.), соответствующие  

гену Ef-1a (8 – Cu2+; 9 – Cr6+; 10 – Pb2+; 17, 18 – 200 ммоль/л NaCl); 16 – GAPDH
Fig. 2. PCR products on the cDNA matrix: 

1–3, 11, 12 – fragments (∼ 1000 bp) corresponding to the acdS-gene (1 – Cu2+; 2 – Cr6+; 3 – Pb2+;  
11, 12 – 200 mmol/L NaCl); 4, 7, 13, 20 – 1 kb DNA Ladder; 5, 19 – pBI121/acdS-B37;  

6, 14, 15 – negative control; 8–10, 17, 18 – fragments (∼ 500 bp) corresponding  
to the gene Ef-1a (8 – Cu2+; 9 – Cr6+; 10 – Pb2+; 17, 18 – 200 mmol/L NaCl); 16 – GAPDH


