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Рис. 4. Открытая рамка считывания оптимизированного гена белка капсида цирковируса.  
Показаны праймеры, которыми проводилась амплификация:  

а – схематичное изображение последовательности;  
б – 5ʹ-конец генетической последовательности с праймерами  

для полноразмерного и укороченного гена
Fig. 4. Open reading frame of the optimized circovirus capsid protein gene.  

The primers used for amplification are shown: а – schematic representation of the sequence;  
b – 5ʹ-end of the genetic sequence with primers for the full-length and the truncated gene

Рис. 5. Сравнение уровня экспрессии исследуемых белков.  
Высота столбцов соответствует среднему уровню экспрессии;  

усы показывают стандартную ошибку среднего
Fig. 5. Comparison of the expression level of the studied proteins.  

The height of the columns indicates the average level of expression;  
the whiskers show the standard error of the mean


