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Роль полиморфизма анализируемых генов в контексте развития аддиктивных расстройств. 
Полиморфный локус rs17504622 не входит в кодирующую последовательность какого-либо гена, од-
нако он находится в регуляторной области гена GRIA1 (glutamate receptor, ionotropic, AMPA1 (alpha1), 
GeneID: 2890). Рецепторы глутамата являются преобладающими рецепторами возбуждающих нейро-
трансмиттеров в головном мозге млекопитающих и активируются при различных нормальных нейрофи-
зиологических процессах. Ген GRIA1 регулирует активность рецепторов нейромедиаторов, участвующих 
в регуляции постсинаптической концентрации ионов кальция, обусловливает рецепторную, а также глу-
таматергическую передачу сигнала. Поскольку глутамат является одним из важнейших нейромедиаторов, 
можно предположить, что данный фактор способен оказывать значительное влияние на развитие раз-
личных нарушений высшей нервной деятельности, в том числе и аддиктивных форм поведения. На теку-
щий момент известно, что полиморфный вариант rs17504622 ассоциирован с шизофренией [15], аллель 
риска – Т.

Ген EPHX2 (epoxide hydrolase 2, GeneID: 2053) кодирует эпоксидгидролазу 2, принимает участие 
в метаболизме ксенобиотиков, разлагая потенциально токсичные эпоксиды. В научной литературе 
имеются многочисленные сообщения о связи полиморфизма rs73229090 с увеличенным риском раз-
вития шизофрении [16 –19].

Ген MUC7 (mucin 7, secreted, GeneID: 4589) кодирует слюнный муцин, который выполняет за-
щитную функцию, способствует удалению бактерий из полости рта и  помогает пережевыванию, 
речеобразованию и глотанию [20; 21]. В литературе имеются данные о связи полиморфного локуса 
rs1109501 данного гена с развитием алкогольной зависимости  [12]. В контексте определения роли 
гена MUC7 в развитии алкоголизма стоит также упомянуть и о протеогликанах, они могут влиять на 
активность и стабильность сигнальных молекул в цитоплазме клеток [22; 23]. Из вышесказанного 
следует, что полиморфные варианты гена MUC7, в частности rs1109501, способны оказывать влия
ние на образование гликолипидов и протеогликанов, молекулы которых задействованы в передаче 
сигналов и формировании нервной ткани, модифицируя тем самым риск развития алкогольной за-
висимости.

Ген PECR (peroxisomal trans-2-enoyl-CoA reductase, GeneID: 55825) кодирует белок, участвующий 
в удлинении цепей жирных кислот, а также в фитоловом метаболическом процессе. Фитол и его мета-
болиты активируют факторы транскрипции PPAR-альфа [24] и ретиноидный X-рецептор (RXR) [25]. 

Рис. 3. Комбинации генотипов в рамках модели № 2 для полиморфных вариантов  
rs1109501 (MUC7 ), rs7085104 (AS3MT ) и rs17504622 при алкогольной зависимости: 

1* (белый цвет) – различия между частотой встречаемости генотипа в основной группе  
и группе сравнения статистически незначимы; 2* (светло-серый цвет) – сочетание генотипов,  

связанное с низким риском развития алкогольной зависимости (протективный эффект); 
3* (темно-серый цвет) – сочетание генотипов, связанное с высоким риском развития  

алкогольной зависимости (патогенетический эффект)
Fig. 3. Combinations of genotypes within model No. 2 for polymorphic variants  

rs1109501 (MUC7 ), rs7085104 (AS3MT ) and rs17504622 for alcohol dependence: 
1* (white color) – differences between the frequency of occurrence of the genotype  

in the main group and the comparison group are statistically insignificant; 
2* (light gray color) – a combination of genotypes,  

associated with a low risk of alcohol dependence (protective effect); 
3* (dark gray color) – a combination of genotypes, 

associated with a high risk of alcohol dependence (pathogenetic effect)


