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Для проведения амплификации использовалась ПЦР-смесь (конечный объем 15 мкл) следующего сос
тава: 2,0 мкл грибной ДНК (50 –100 нг); 7,5 мкл готовой смеси ArtMix (АртБиоТех, Беларусь); 5,0 пмоль/мкл 
прямого праймера ITS1 (5′-TCCGTAGGTGAACCTGCGG-3′ ) (Праймтех, Беларусь); 5,0 пмоль/мкл обратного 
праймера ITS4 (5′-TCCTCCGCTTATTGATATGC-3′ ) (Праймтех); 3,5 мкл воды.

Амплификация осуществлялась в термоциклере C1000 (Bio-Rad ) по следующей схеме: 95 °C в тече-
ние 2 мин (1 цикл), 95 °C в течение 10 с и 58 °C в течение 15 с (40 циклов), 67 °C в течение 15 с (1 цикл), 
12 °C до остановки.

Разделение продуктов амплификации проводилось в 2 % агарозном геле с использованием одно-
кратного ТАЕ-буфера (окрашивание бромистым этидием). Визуализация результатов электрофореза вы
полнялась в системе гель-документирования Gel Doc XR (Bio-Rad).

Переочистка продуктов ПЦР для проведения сиквенсовой реакции осуществлялась с помощью экзо
нуклеазы I (Exo I) и рекомбинантной щелочной фосфатазы (rSAP) (Thermo Fisher Scientific, США) соглас-
но рекомендации производителя.

Определение последовательности ДНК выполнялось по методу Сенгера. Сиквенсовая реакция про-
водилась c использованием набора BrilliantDye Terminator v3.1 (NimaGen, Нидерланды) по протоколу 
фирмы-производителя. 

Подготовленный и высушенный фрагмент ДНК растворялся в формамиде и отдавался в Центр кол-
лективного пользования «Геном» Института генетики и цитологии НАН Беларуси для секвенирования 
на генетическом анализаторе ABI 3100 (Applied Biosystems, США). Полученные нуклеотидные после-
довательности анализировались с помощью программ FinchTV, Chromas, BLASTn. 

Результаты и их обсуждение
В ходе анализа 24 проб растительных и животных субстратов выделены 42 изолята, относящихся 

к 20 видам и 10 родам (табл. 2). В каждой пробе было представлено от 1 до 4 видов микромицетов. 

Т а б л и ц а  2
Видовое разнообразие микромицетов  

на растительных и животных субстратах станции «Прогресс»
Ta b l e  2

Species diversity of micromycetes  
on plant and animal substrates of the Progress station

Вид Порядок Субстрат

Acremonium charticola (Lindau) W. Gams Hypocreales Почва с примесью мхов
Acremonium vitis Catt. Hypocreales Почва с примесью лишайников
Alternaria alternata (Fr.) Keissl. Pleosporales Мох
Aspergillus fumigatus Fresen. Eurotiales Скелет птицы

Aspergillus melleus Yukawa Eurotiales Перья и кости снежного 
буревестника

Aspergillus niveus Blochwitz Eurotiales Скелет птицы, мох

Рис. 2. Изучаемые субстраты
Fig. 2. Studied substrates


