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to the influence of the pathogen were revealed. The lines from mutant forms that had the Co-14 and Phg-1 genes in their 
genomes were selected. 
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Введение
Фасоль обыкновенная широко распространена в мировом земледелии, ее возделывают более чем 

в 70 странах в различных почвенно-климатических зонах. В мире общая площадь посевов культуры 
составляет около 27 млн га, из них 4,8 тыс. га находится в России. В [1] приведены данные о площадях 
возделывания фасоли на семена и на бобы технической спелости на территории Европейского союза 
в 2005–2007 гг. Максимальные площади под этой культурой заняты (соответственно направлению ис-
пользования) в Румынии (более 60 тыс. га) и Италии (25 тыс. га). Снижение посевных площадей в ряде 
стран связано с отсутствием в  генофонде зернобобовых культур генотипов, устойчивых к болезням 
и вредителям, а также форм с высоким адаптивным потенциалом. В связи с этим актуальность рас-
ширения генофонда фасоли и  поиска доноров и  источников устойчивости к  стрессорам вполне за-
кономерна, ибо прекращение возделывания бобовых культур может привести к серьезному дефициту 
растительного белка во многих странах мира [2].

Широкому распространению фасоли овощной препятствуют различные болезни и  абиотические 
стрессоры, существенно снижающие (до 40  % и  более) продуктивность растений и  качество зерна. 
Наличием доноров и источников устойчивости определяется успех селекции. В повышении эффектив-
ности последней существенными являются подходы, при которых используются генетические маркеры 
в качестве критериев для отбора ценных генотипов. Поэтому для теоретического обоснования выделе-
ния генотипов с генами устойчивости к болезням и разработки новой стратегии селекции необходимо 
молекулярно-генетическое тестирование геномов. 

Для фасоли характерны многие заболевания, в том числе связанные с действием разных патогенных 
грибов. Антракноз фасоли – широко распространенное вредоносное заболевание, вызываемое грибом 
Colletotrichum lindemuthianum (Sacc. & Magn.) Br.  & Cav. Он повреждает все надземные части гороха, 
фасоли, чечевицы. При инфекции на листьях появляются пятна неправильной формы, желто-бурые, 
с темно-коричневой каймой. На бобах пятна темно-бурые, на стеблях – удлиненные, опоясывающие. 
В центре пятен образуется конидиальное спороношение гриба в виде оранжево-розовых или красно-

ватых подушечек с многочисленными щетинками. Конидии – бес
цветные, одноклеточные, прямые или слегка изогнутые (рис. 1).

Распространение патогена осуществляется конидиями в дожд
ливую ветреную погоду. Оптимальная температура для развития 
заболевания 14–16  °С. Повышенная влажность воздуха и частые 
обильные осадки обусловливают сильное поражение растений ан-
тракнозом. Его развитию способствуют кислые почвы и загущен-
ные посевы. При антракнозе у растений снижается урожайность 
и всхожесть семян, ухудшаются качественные характеристики зе-
леной массы и зерна [3].

У  возбудителя антракноза фасоли известно 8  рас. Образцов, 
которые обладают устойчивостью ко всем расам, не обнаружено, 
но среди коммерческих сортов зарубежной селекции есть сорта, 
иммунные к  2–5  расам одновременно [4]. Установлено наличие 
около 40 генов устойчивости к антракнозу у культуры фасоли [5]. 
Первоначально было идентифицировано 19  доминантных генов 
устойчивости к  антракнозу среди генофонда мезоамериканской 
фасоли и  фасоли Анд. К  мезоамериканским генам устойчивости 
отнесены Co-2, Co-3 (и его аллели Co-32, Co-34, Co-35), Co-4 (и его 
аллели Co-42, Co-43 ), Co-5 (и его аллель Co-52 ), Co-6, Co-11, Co-16, 
Co-17, Co-u, Co-V, к генам устойчивости Анд – Co-1 (и его аллели 
Co-12, Co-13, Co-14, Co-15), Co-12, Co-13, Co-14, Co-15, Co-x, Co-w, 
Co-y, и Co-z. Гены устойчивости к антракнозу картированы в 7 из 
11 хромосом фасоли. Некоторые из этих генов сцеплены в группы 
Pv01, Pv04, Pv11, которые содержат гены устойчивости не только  

Рис. 1. Растение фасоли овощной, пора-
женное антракнозом (оригинальное фото)
Fig. 1. The plant of common beans affected 

by anthracnose (original photo)


