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значения, которые составили RIC ≥ –38,81 для cRSS-12 и RIC ≥ –58,45 для cRSS-23. Чем выше по-
казатель RIC, тем с  большей вероятностью рекомбиназа V(D)J свяжется с  сайтом. Максимальное 
значение показателя RIC среди всех сRSS было равно  –28,01 для сRSS-12 и  –47,57 для сRSS-23. 
Основные статистические показатели (Me (Q25; Q75), где Me – медиана, а (Q25; Q75) – интерквар-
тильный размах) для сRSS-12 и сRSS-23 составили –36,47 (–37,55; –34,53) и –56,48 (–57,84; –54,88) 
соответственно. 

Точки разрыва-соединения у пациентов с делециями гена IKZF1 были расположены в области сRSS – 
внутри сайта либо в пределах 10–35 п. о. (рис. 4, табл. 2). Распределение расстояний между сайтами 
cRSS (cRSS-12, cRSS-23) и точками разрыва-соединения представлено на рис. 5. При делеции Ex2–7 
гена IKZF1 точки разрыва-соединения находились в пределах cRSS-12-45 (у пациента 1), cRSS-12-1 
(у пациентов 2 и 3) и cRSS-23-40, а при делеции Ex4–7 гена IKZF1 – в пределах cRSS-12-5 и cRSS-23-40 
(первое число в обозначении cRSS соответствует типу cRSS относительно длины спейсера (12 или 
23 п. о.), второе число – номеру cRSS относительно величины показателя RIC (от 1 до 130 для cRSS-12 
и от 1 до 149 для cRSS-23)). 
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cRSS Координаты, п. о. RIC Ориентация Нуклеотидная последовательность

cRSS-12-45 8241–8268 –35,57 3′ – 5′ CAATCTCCCTTAGAATATGACAAGAACC

cRSS-12-1 8714–8741 –28,01 5′ – 3′ CACTGTCACACACACACACACTTAAAAT

cRSS-12-5 46 115–46 142 –30,62 5′ – 3′ CACAGTGAATTACCACCTTACTAAAATA

cRSS-23-40 96 811–96 849 –54,97 3′ – 5′ CACAGCAACATTCAACAAGCAATGCCATCAGCAAAATCT
Прим еч а н и е. Координаты cRSS указаны относительно референсной последовательности гена IKZF1 (NG_034231.1).

Рис. 4. cRSS в пределах точек разрыва-соединения гена IKZF1  
у пациентов с делециями Ex2–7 и Ex4–7

Fig. 4. cRSS within breakpoints of the IKZF1 gene  
in patients with Ex2–7 and Ex4–7 deletions


